附件1：摘要模板
利用SNP芯片和BSA分析规模化定位小麦抗白粉病基因
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[bookmark: _GoBack]摘  要：规模化定位小麦品种携带的抗白粉病基因对于抗病性种质创新和新品种选育具有重要的意义。本研究采用Illumina Infinium iSelect 90k SNP芯片结合集群分离分析法(bulked segregate analysis，BSA)对36个河南省小麦新品系携带的抗白粉病基因进行了定位。SNP芯片检测表明，在24个小麦品系构建的抗、感池DNA间可检测到一个明显富集的SNP峰，表明其可能携带单一主效抗白粉病基因……。研究结果表明高通量SNP分析技术平台可以用来规模化定位小麦品种中的抗白粉病基因，明确了河南省抗白粉病小麦品系中携带Pm2、Pm4b、Pm21和新1BL/1RS易位等有限的抗白粉病基因，抗病基因资源非常狭窄，亟需引进新的多样化抗病基因资源，拓宽遗传基础，培育抗病小麦新品种。（不超过800字）
关 键 词：小麦品系; 抗白粉病基因; BSA; SNP
